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样本类型无界限，实现触手可及的蛋白质组学。

>产品简介
SISPROT° FLEX蛋白质组学样本前处理试剂盒以其创新性设计，兼容高浓度裂解液，不仅能够灵活高效地处理组织样
本，还能适应各种类型的样本。该试剂盒操作简单、高效迅速，显著缩短了样本前处理的时间，并大幅减少了样本的使用
量。这一创新工具不仅极大提升了科研工作的效率，还为微量化样本检测提供了切实可行的解决方案，成为科研人员理
想的实验伙伴。

2.5小时
实验时间

1-10μg
上样量

4μg/7500+
4μg细胞样本鉴定
超7500种蛋白

>99.99%
SDS去除率

>产品特点 BayOmics

样本兼容性好

SISPROT?
MS-based Proteomic Sample Preparation Kit

兼容SDS裂解缓冲液，适用多
种样本类型，结果重复性。

ISTORAGE NOTICE:
r155,点

AA
→ room temperature,
do not refrigerate

→4℃
C
→-20℃ FLEX

24T

常规样本微量化
常规样本一次操作仅需要1-10μg
的蛋白，节约样本的使用量，助力
一份样本开展多种实验

操作简便快速
一站式处理简化实验流程，2.5小
时内即可完成所有蛋白质组样本

前处理流程，初学者也能轻松上手

(1)+(2)+(3)+(4)

全集成化

(1) (3)
Denaturation & Enzymatic
Clean-up Digestion

(2) (4)
Protein Samples Reduction &Alkylation Desalting MS Data
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>实测数据
样本微量化
SISPROT°FLEX试剂盒在处理不同组织样本时，能够与传统方法相媲美，达到相同的蛋白鉴定水平，同时显著减少了样本的使用
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量，实现了效率与节省样本的双重优势。
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高灵敏度、高稳定性

采用SISPROT FLEX试剂盒对三批4微克的细胞样本进行分析，平均每批样本鉴定出的蛋白质种类超过7500种。实验结果显
示，各批次的变异系数(CV)均低于5且批次内与批次间的皮尔森相关系数均超过0.96。这表明 FLEX试剂盒不仅具有高效
率和高灵敏度，还确保了实验结果的一致性和可重复性。
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>适用样本类型

动物组织 植物组织 细胞 外泌体 蛋白溶液 尿液 泪液 血液
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